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Ohmagari N. Antibody titers and neutralizing activity in cases of COVID-19 after a single dose of 

vaccination. J Infect Chemother. 2022 Dec;28(12):1704-1706. doi: 10.1016/j.jiac.2022.08.026. 

  

14. Kitamura H, Sukegawa S, Matsuda K, Tanimoto K, Kobayakawa T, Takahashi K, Tamamura H, 

Tsuchiya K, Gatanaga H, Maeda K, Takeuchi H. 4-phenylquinoline-8-amine induces HIV-1 

reactivation and apoptosis in latently HIV-1 infected cells. Biochem Biophys Res Commun. 641:139-

147, 2023. doi: 10.1016/j.bbrc.2022.12.024.  

 

15. Hayashi Y, Matsuda K, Tanigawa K, Tanikawa T, Maeda K, Tsuchiya K. Dihydroceramide Δ4-
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Desaturase 1 Is Not Involved in SARS-CoV-2 Infection. Biol Pharm Bull. 2022;45(10):1559-1563. doi: 

10.1248/bpb.b22-00503. 

 

16. Tsuchiya K, Maeda K, Matsuda K, Takamatsu Y, Kinoshita N, Kutsuna S, Hayashida T, Gatanaga H, 

Ohmagari N, Oka S, Mitsuya H. Neutralization activity of IgG antibody in COVID-19-convalescent 

plasma against SARS-CoV-2 variants. Sci Rep. 2023 Jan 23;13(1):1263. doi: 10.1038/s41598-023-

28591-3.  

 

17. Higashi-Kuwata N, Tsuji K, Hayashi H, Bulut H, Kiso M, Imai M, Ogata-Aoki H, Ishii T, Kobayakawa T, 

Nakano K, Takamune N, Kishimoto N, Hattori SI, Das D, Uemura Y, Shimizu Y, Aoki M, Hasegawa K, 

Suzuki S, Nishiyama A, Saruwatari J, Shimizu Y, Sukenaga Y, Takamatsu Y, Tsuchiya K, Maeda K, 

Yoshimura K, Iida S, Ozono S, Suzuki T, Okamura T, Misumi S, Kawaoka Y, Tamamura H, Mitsuya H. 

Identification of SARS-CoV-2 Mpro inhibitors containing P1' 4-fluorobenzothiazole moiety highly active 

against SARS-CoV-2. Nat Commun. 2023 Feb 25;14(1):1076. doi: 10.1038/s41467-023-36729-0. 

 

18. Yamamoto S, Matsuda K, Maeda K, Horii K, Okudera K, Oshiro Y, Inamura N, Takeuchi JS, Konishi 

M, Ozeki M, Mizoue T, Sugiyama H, Aoyanagi N, Mitsuya H, Sugiura W, Ohmagari N. Neutralizing 

antibodies after three doses of the BNT162b2 vaccine, breakthrough infection, and symptoms during 

the Omicron-predominant wave. Int J Infect Dis. 2023 Mar;128:347-354. doi: 

10.1016/j.ijid.2023.01.023.  

 

（造血・腫瘍制御学分野） 
1. Saisomboon S, Kariya R, Boonnate P, Sawanyawisuth K, Cha'on U, Luvira V, Chamgramol Y, Pairojkul 

C, Seubwai W, Silsirivanit A, Wongkham S, Okada S, Jitrapakdee S, Vaeteewoottacharn K. 

Diminishing acetyl-CoA carboxylase 1 attenuates CCA migration via AMPK-NF-κB-snail axis. Biochim 

Biophys Acta Mol Basis Dis. 2023 Mar 25:166694. doi: 10.1016/j.bbadis.2023.166694.  

 

2. Phikulsod P, Kariya R, Panaampon J, *Okada S. Dihydroartemisinin Induced Apoptosis and 

Synergized With Chemotherapy in Pleural Effusion Lymphoma Cells. Anticancer Res. 2023 

Mar;43(3):1139-1148. doi: 10.21873/anticanres.16259. 

 

3. Aimvijarn P, Payuhakrit W, Charoenchon N, Okada S, Suwannalert P. Riceberry Rice Germination 

and UVB Radiation Enhance Protocatechuic Acid and Vanillic Acid to Reduce Cellular Oxidative 

Stress and Suppress B16F10 Melanogenesis Relating to F-Actin Rearrangement. Plants (Basel). 

2023 Jan 20;12(3):484. doi: 10.3390/plants12030484. 

 

4. Phumesin P, Panaampon J, Kariya R, Limjindaporn T, Yenchitsomanus PT, *Okada S. Cepharanthine 

inhibits dengue virus production and cytokine secretion. Virus Res. 2023 Feb;325:199030. doi: 
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10.1016/j.virusres.2022.199030. 

 

5. Uchida T, Teraoka Y, Imamura M, Abe-Chayama H, Makokha GN, Hayes CN, Aikata H, Hamamura S, 

Ishida Y, Tateno C, Shirouzu T, Kawai S, Tanaka Y, Ohdan H, Okada S, Chayama K. A novel cDNA-

uPA/SCID/Rag2-/- /Jak3-/- mouse model for hepatitis virus infection and reconstruction of human 

immune system. J Viral Hepat. 2022 Dec 27. doi: 10.1111/jvh.13793. 

 

6. Wei F, Uchihara T, Yonemura A, Yasuda-Yoshihara N, Yasuda T, Semba T, Fukuda M, Akiyama T, 

Kitamura F, Bu L, Hu X, Fu L, Zhang J, Kariya R, Yamasaki J, Aihara K, Yamashita K, Nagano O, 

Okada S., Baba H, Ishimoto T. FEBS J. 2022 Dec 24. doi: 10.1111/febs.16712. 

 

7. Prasopporn S, Suppramote O, Ponvilawan B, Jamyuang C, Chanthercrob J, Chaiboonchoe A, More-

Krong P, Kongsri K, Suntiparpluacha M, Chanwat R, Korphaisarn K, Okada S, Sampattavanich S, 

Jirawatnotai S. Combining the SMAC mimetic LCL161 with Gemcitabine plus Cisplatin therapy 

inhibits and prevents the emergence of multidrug resistance in cholangiocarcinoma. Front Oncol. 

2022 Nov 30;12:1021632. doi: 10.3389/fonc.2022.1021632. 

 

8. Chotinantakul K, Chusri P, *Okada S. Detection and characterization of ESBL-producing Escherichia 

coli and additional co-existence with mcr genes from river water in northern Thailand. PeerJ. 2022 

Nov 14;10:e14408. doi: 10.7717/peerj.14408. 

 

9. Gohara S, Shinohara K, Yoshida R, Kariya R, Tazawa H, Hashimoto M, Inoue J, Kubo R, Nakashima 

H, Arita H, Kawaguchi S, Yamana K, Nagao Y, Iwamoto A, Sakata J, Matsuoka Y, Takeshita H, 

Hirayama M, Kawahara K, Nagata M, Hirosue A, Kuwahara Y, Fukumoto M, Okada S, Urata Y, 

Fujiwara T, Nakayama H.  An oncolytic virus as a promising candidate for the treatment of 

radioresistant oral squamous cell carcinoma. Mol Ther Oncolytics. 2022 Oct 8;27:141-156. doi: 

10.1016/j.omto.2022.10.001.  

 

10. Obchoei S, Detarya M, Boonnate P, Saranaruk P, Vaeteewoottacharn K, Mahalapbutr P, Okada S, 

Wongkham S. Low Dose Berberine Suppresses Cholangiocarcinoma Cell Progression as a Multi-

Kinase Inhibitor. Asian Pac J Cancer Prev. 2022 Oct 1;23(10):3379-3386. 

doi:10.31557/APJCP.2022.23.10.3379. PMID: 36308362 

 

11. Jamnongsong S, Kueanjinda P, Buraphat P, Sakornsakolpat P, Vaeteewoottacharn K, Okada S, 

Jirawatnotai S, Sampattavanich S. Comprehensive drug response profiling and pan-omic analysis 

identified therapeutic candidates and prognostic biomarkers for Asian cholangiocarcinoma. iScience. 

2022 Sep 23;25(10):105182. doi: 10.1016/j.isci.2022.105182. eCollection 2022 Oct 21. PMID: 

36248745 
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12. Motozono C, Toyoda M, Tan TS, Hamana H, Goto Y, Aritsu Y, Miyashita Y, Oshiumi H, Nakamura K, 

Okada S, Udaka K, Kitamatsu M, Kishi H, Ueno T. The SARS-CoV-2 Omicron BA.1 spike G446S 

mutation potentiates antiviral T-cell recognition. Nat Commun. 13(1):5440, 2022. doi: 

10.1038/s41467-022-33068-4. 

 

13. Kondo Y, Watanabe S, Naoe A, Takeuchi T, Niimi A, Suzuki M, Asai N, Okada S, Tsuchiya T, Murayama 

M, Yasui T, Inoue M, Suzuki T. Antitumor effect of polyphyllin D on liver metastases of neuroblastoma. 

Pediatr Surg Int. 2022 38(8):1157-1163. doi: 10.1007/s00383-022-05146-7. 

 

14. Suppramote O, Prasopporn S, Aroonpruksakul S, Ponvilawan B, Makjaroen J, Suntiparpluacha M, 

Korphaisarn K, Charngkaew K, Chanwat R, Pisitkun T, Okada S, Sampattavanich S, Jirawatnotai S. 

The Acquired Vulnerability Caused by CDK4/6 Inhibition Promotes Drug Synergism Between 

Oxaliplatin and Palbociclib in Cholangiocarcinoma. Front Oncol. 12:877194, 2022 doi: 

10.3389/fonc.2022.877194. 

 

15. Ueno M, Kariya R, Gunya S, Cheevapruk K, *Okada S. Midkine inhibitor (iMDK) induces apoptosis of 

primary effusion lymphoma via G2/M cell cycle arrest. Leuk Res. 116:106826, 2022 DOI: 

10.1016/j.leukres.2022.106826 

 

16. Panaampon J, Kariya R, *Okada S. Elotuzumab, a potential therapeutic humanized anti-SLAMF7 

monoclonal antibody, enhances natural killer cell-mediated killing of primary effusion lymphoma cells.  

Cancer Immunol Immunother. 71(10):2497-2509, 2022 DOI: 10.1007/s00262-022-03177-6 

 

国際先端研究部門 
 

（分子ウイルス・遺伝学分野） 
1. Rajib SA, Ogi Y, Hossain MB, Ikeda T, Tanaka E, Kawaguchi, Satou Y. A SARS-CoV-2 Delta variant 

containing mutation in the probe binding region used for RT-qPCR test in Japan exhibited atypical 

PCR amplification and might induce false negative result. J Infect Chemother. 28, 669-667, 2022.  

 

2. Yamasoba D#, Kimura I#, Nasser H#, Morioka Y#, Nao N#, Ito J#, Uriu K#, Tsuda M#, Zahradnik J# 

(#equal contribution), Shirakawa K, Suzuki R, Kishimoto M, Kosugi Y, Kobiyama K, Hara T, Toyoda M, 

Tanaka YL, Butlertanaka EP, Shimizu R, Ito H, Wang L, Oda Y, Orba Y, Sasaki M, Nagata K, 

Yoshimatsu K, Asakura H, Nagashima M, Sadamasu K, Yoshimura K, Kuramochi J, Seki M, Fujiki R, 

Kaneda A, Shimada T, Nakada T, Sakao S, Suzuki T, Ueno T, Takaori-Kondo A, Ishii KJ, Schreiber G, 

The Genotype to Phenotype Japan (G2P-Japan) Consortium, Sawa H, Saito A*, Irie T*, Tanaka T*, 

Matsuno K*, Fukuhara T*, Ikeda T*, Sato K* (*equal correspondence). Virological characteristics of 
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the SARS-CoV-2 Omicron BA.2 spike. Cell. 185, 2103-2115.e19, 2022. 

 

3. Kimura I#, Yamasoba D#, Tamura T#, Nao N#, Suzuki T#, Oda Y#, Mitoma S#, Ito J#, Nasser H#, 

Zahradnik J# (#equal contribution), Uriu K, Fujita S, Kosugi Y, Wang L, Tsuda M, Kishimoto M, Ito H, 

Suzuki R, Shimizu R, Begum MM, Yoshimatsu K, Kimura KT, Sasaki J, Sasaki-Tabata K, Yamamoto 

Y, Nagamoto T, Kanamune J, Kobiyama K, Asakura H, Nagashima M, Sadamasu K, Yoshimura K, 

Shirakawa K, Takaori-Kondo A, Kuramochi J, Schreiber G, Ishii KJ, Hashiguchi T, The Genotype to 

Phenotype Japan (G2P-Japan) Consortium, Hashiguchi T*, Ikeda T*, Saito A*, Fukuhara T*, Tanaka 

S*, Matsuno K*, Sato K* (*equal correspondence). Virological characteristics of the SARS-CoV-2 

Omicron BA.2 subvariants including BA.4 and BA.5. Cell. 185, 3992-4007.e16, 2022. 

 

4. Nasser H, Shimizu R, Ito J, The Genotype to Phenotype Japan (G2P-Japan) Consortium, Saito A, 

Sato K, Ikeda T* (*correspondence). Monitoring fusion kinetics of viral and target cell membranes in 

living cells using a SARS-CoV-2-spike protein-mediated membrane fusion assay. STAR Protoc. 3, 

101773, 2022. 

 

5. Saito A#, Tamura T#, Zahradnik J#, Deguchi S#, Tabata K#, Anraku Y#, Kimura I#, Ito J#, Yamasoba 

D# (#equal contribution), Nasser H, Toyoda M, Nagata K, Uriu K, Kosugi Y, Fujita S, Shofa M, Begum 

MM, Shimizu R, Oda Y, Suzuki R, Ito H, Nao N, Wang L, Tsuda M, Yoshimatsu K, Kuramochi J, Kita 

S, Sasaki-Tabata K, Fukuhara H, Maenaka K, Yamamoto Y, Nagamoto T, Asakura H, Nagashima M, 

Sadamasu K, Yoshimura K, Ueno T, Schreiber G, Takaori-Kondo A, The Genotype to Phenotype 

Japan (G2P-Japan) Consortium, Shirakawa K, Sawa H, Irie T, Hashiguchi T, Takayama K, Matsuno 

K, Tanaka S*, Ikeda T*, Fukuhara T*, Sato K* (*equal correspondence). Virological characteristics of 

the SARS-CoV-2 Omicron BA.2.75 variant. Cell Host Microbe. 30, 1540-1555.e15, 2022. 

 

6. Kimura I#, Yamasoba D#, Nasser H#, Zahradnik J#, Kosugi Y#, Wu J# (#equal contribution), Nagata 

K, Uriu, K, Tanaka YL, Ito J, Shimizu R, Tan TS, Butlertanaka EP, Asakura H, Sadamasu K, Yoshimura 

K, Ueno T, Takaori-Kondo A, Schreiber G, The Genotype to Phenotype Japan (G2P-Japan) 

Consortium, Toyoda M, Shirakawa K, Irie T, Saito A*, Nakagawa S*, Ikeda T*, Sato K* (*equal 

correspondence). The SARS-CoV-2 spike S375F mutation characterizes the Omicron BA.1 variant. 

iScience. 25, 105720, 2022. 

 

7. Islam MS, Fukuda M, Hossain MJ, Rabin NN, Tagawa R, Nagashima M, Sadamasu K, Yoshimura K, 

Sekine Y, Ikeda T*, Haymai S* (*equal correspondence). SARS-CoV-2 suppression depending on pH 

of graphene oxide nanosheet. Nanoscale Adv, 5, 2413-2417, 2023. 
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Ⅱ 原著論文（和文・症例報告を含む） 

 

病態制御部門 
 

（HTLV-1/ATL 病態制御学分野） 

1. 谷千賀子, 福家直幸, 田角隆行, 山口良二, 中畑新吾, 森下和広. 乳房に数個のソフトボール大の腫瘤

を認めた牛伝染性リンパ腫の 1 症例. 産業動物臨床医学雑誌 2022; 13(1): 8-14. 
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Ⅲ 総説（和文） 

 

感染予防部門 
 

（感染免疫学分野） 

1. 本園千尋、上野貴将. 新型コロナウイルスの細胞性免疫からの逃避の可能性. 日本エイズ学会誌、

24:39-41、2022 
 

治療研究部門 
 

（ウイルス情報テクノロジー分野） 

1. 池田正徳. 抗ウイルス薬の基礎知識. 耳鼻咽喉科・頭頸部外科. 医学書院. 2022; 94(8): 611-615 
 

（抗ウイルス療法研究分野） 

1. 前田賢次。HIV/AIDS の”治癒”を求めて. 特集: HIV の発見から 40 年 医学はどう戦ったか, これからど

う戦うのか。医学のあゆみ。2023 第 284 号 9 巻. 医歯薬出版。 
 

（造血・腫瘍制御学分野） 

1. 岡田誠治．HIV 関連悪性リンパ腫の発症リスクとメカニズム．日本臨牀 81（増刊号３）： 22-27, 2023. 
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Ⅳ 学会発表 

 

感染予防部門 
 

（感染免疫学分野） 
1. Godfrey Barabona, Macdonald Mahiti, Mako Toyoda, Doreen Kamori, Salim Masoud, George P 

Judicate, Bruno Sunguya, Eligius Lyamuya, Takamasa Ueno. Proviral DNA Genotyping in a Settings 

with Frequent Occurrence of Treatment Failure and HIV Drug Resistance. 18th to 20th November 2022, 

The 36th Annual Meeting of the Japanese Society for AIDS Research, Online, Oral 

 

2. Emmanuel Nkuwi, George Judicate, Toong Seng Tan, Godfrey Barabona, Mako Toyoda, Kaho 

Matsumoto, Takeo Kuwata, Shuzo Matsushita, Doreen Kamori, Bruno Sunguya, Takamasa Ueno. 

Differential sensitivity of Patient-derived Envelope Sequences to SERINC5-Mediated Restriction of 

HIV-1 Infectivity. The 69th Annual Meeting of the Japanese Society for Virology, DEJIMA MESSE 

NAGASAKI, 2022 November 15-17, Oral Presentation 

 

3. Emmanuel Nkuwi, George Judicate, Toong Seng Tan, Godfrey Barabona, Mako Toyoda, Kaho 

Matsumoto, Takeo Kuwata, Shuzo Matsushita, Takamasa Ueno. Patient-derived envelope sequences 

are differentially sensitive to SERINC5-mediated restriction of HIV-1 Infectivity. 23rd Kumamoto AIDS 

Seminar, 

 

4. 豊田真子、Tan Toong Seng、本園千尋、岡田誠治、中田浩智、松岡雅雄、上野貴将. 新型コロナウイルス

に対する中和抗体および CTL の抗ウイルス機能評価. 第 30 回抗ウイルス療法学会学術集会・総会 京

都, 2022 年 9 月 15-17 日, 口頭発表 
 

5. Mako Toyoda, Toong Seng Tan, Chihiro Motozono, Takamasa Ueno. Novel authentic virus-based 

evaluation systems for humoral and cellular immune responses against SARS-CoV-2 variants. 23rd 

Kumamoto AIDS Seminar, Kumamoto Japan, Oct 31-Nov 2, 2022. Oral Presentation 

 

6. Mako Toyoda, Chihiro Motozono, Takamasa Ueno. A novel authentic SARS-CoV-2-based assay for 

unveiling antiviral functions of vaccine-induced T cell immunity. The 51st Annual Meeting of the 

Japanese Society for Immunology. Kumamoto Japan, Dec 7-9, 2022. Poster Presentation. 

 

7. Yoshihiko Goto, Mako Toyoda, Toong Seng Tan, Hiroshi Hamana, Takeshi Nakama, Huanyu Li, Mizuki 

Kitamatsu, Hiroyuki Kishi, Yusuke Tomita, Takuro Sakagami, Takamasa Ueno and Chihiro Motozono. 

HLA-C-restricted CTLs show potent antiviral activity across SARS-CoV-2 variants 23rd Kumamoto 

AIDS Seminar, Kumamoto Japan, Oct 31-Nov 2, 2022. Poster Presentation 
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8. Takeshi Nakama, Aaron Wall, Hiroshi Hamana, Huanyu Li, Mako Toyoda, Toong Seng Tan, Mizuki 

Kitamatsu, Keiko Udaka, Pierre J Rizkallah, Hiroyuki Kishi, Andrew K. Sewell, Takamasa Ueno, Chihiro 

Motozono. The antigen recognition of public TCR clonotypes in SARS-CoV-2 spike-specific T cells. 

23rd Kumamoto AIDS Seminar, Kumamoto Japan, Oct 31-Nov 2, 2022. Poster Presentation 

 

9. Chihiro Motozono, Mechanism of widespread SARS-CoV-2 spike escape from HLA-A*24:02 restricted 

T cell receptors. Oxford-Kumamoto Universities Joint Annual Symposium 2023, Keble College, 

University of Oxford, March 15-16, 2023, Oral presentation 

 

10. Motozono C, Toyoda M, Hamana H, Udaka K, Kishi H, Ueno T. The SARS-CoV-2 Omicron BA.1 spike 

G446S potentiates antiviral T cell immunity 第 51 回日本免疫学会学術集会, 2022（口頭発表、熊本） 
 

11. 本園千尋、豊田真子、Toong Seng Tan、浜名洋、後藤由比古、仲摩健、山本紫穂、有津良樹、北松瑞生、宇

高恵子、岸裕幸、上野貴将 新型コロナウイルス Omicron BA.1 株の G446S 変異は T 細胞の抗ウイルス

活性を増強する。第 36 回日本エイズ学会学術集会, 2022（若手優秀演題講演、静岡） 
 

12. 本園千尋、豊田真子、Toong Seng Tan、浜名洋、後藤由比古、仲摩健、有津良樹、北松瑞生、宇高恵子、岸

裕幸、上野貴将 新型コロナウイルス Omicron BA.1 株の G446S 変異は T 細胞の抗ウイルス活性を増強

する。 第 69 回日本ウイルス学会学術集会, 2022（口頭発表、長崎） 
 

13. Motozono, C., Toyoda M., Tan TS., Hamana H., Goto Y., Nakama T., Li, H., Yamamoto S., Aritsu Y., 

Udaka K., Kitamatsu M., Kishi H., Ueno, T. The SARS-CoV-2 Omicron BA.1 spike G446S mutation 

potentiates antiviral T cell recognition, 23rd Kumamoto AIDS seminar, 2022（口頭発表、Kumamoto, 

Japan）Oral presentation 
 

14. Motozono, C., Toyoda M., Tan TS., Hamana H., Goto Y., Nakama T., Aritsu Y., Udaka K., Kitamatsu M., 

Kishi H., Ueno, T. SARS-CoV-2 Omicron BA.1 spike G446S potentiates HLA-A*24:02-restricted T cell 

immunity, Keystone symposia (Respiratory Viruses and Viral Immunity), 2022（ポスター発表、Keystone, 

US） 
 

（ゲノミクス・トランスクリプトミクス分野） 

1. HIV ウイルスリザーバー:現状と課題．佐藤 賢文．第 2 回 Next Generation Meeting．2022/7/6．口頭 
 

2. HTLV-1 infection promotes excessive T cell activation and transformation into adult T cell leukemia / 

lymphoma．TAN BENJY JEK YANG．第 17 回血液学若手研究者勉強会．（麒麟塾）．2022/7/23．口頭 
 

3. ヒト T 細胞白血病ウイルスによるウイルス病原性発現メカニズム〜シングルセル研究による新たな展
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開〜．佐藤 賢文．フォーラム 2022 衛星薬学・環境トキシコロジー．2022/8/30-31．口頭 
 

4. Single cell analysis to elucidate mechanisms underlying oncogenesis caused by HTLV-1. 第 20 回あ

わじ感染と免疫国際フォーラム．2022/9/7-9．口頭 
 

5. Integrated single cell analysis of HTLV-1 specific CD8 T cells in peripheral blood and cerebrospinal 

fluid from HAM patients. Kenji Sugata．Tan BJY．Yoshihisa Yamano．Yorifumi Satou．23rd Kumamoto 

AIDS Seminar 2022. 2022/10/31-11/2. 口頭 
 

6. Exploring role of allelic DNA methylation in HIV-1 provirus silencing integrated inside actively 

transcribing gene．Akhinur Rahman, Misaki Matsuo, Benjy Jek Yang Tan, Kenji Sugata, Kazuaki 

Monde, Shingo Usuki, Hiroaki Takeuchi, Yorifumi Satou．23rd Kumamoto AIDS Seminar 2022. 

2022/10/31-11/2．ポスター 
 

7. The novel mechanism of HTLV-1 driven CD4+ T Cell immortalization using HBZ-Tax double transgenic 

mice．M Ishrat Jahan, Kenji Sugata, Nobuko Irie, Masaya Baba, Masahiro Ono, Yorifumi Satou．23rd 

Kumamoto AIDS Seminar 2022. 2022/10/31-11/2．ポスター 
 

8. Clone dynamics and its application for the diagnosis in Enzootic Bovine Leukosis．Md Belal Hossain, 
Tomoko Kobayashi, Sakurako Makimoto, Misaki Matsuo, Kohei Nishikaku, Benjy Jek Yang Tan, 

Akhinur Rahman, Samiul Alam Rajib, Kenji Sugata, Nagaki Ohnuki, Masumichi Saito, Toshiaki 

Inenaga, Kazuhiko Imakawa, Yorifumi Satou．23rd Kumamoto AIDS Seminar 2022. 2022/10/31-11/2．

ポスター 
 

9. Establishment of a novel diagnostic algorithm using biopsy specimens in adult T-cell 

leukemia/Iymphoma．Mitsuyoshi Takatori,Yorifumi Satou, Kennosuke Karube．23rd Kumamoto AIDS 

Seminar 2022. 2022/10/31-11/2．ポスター 
 

10. 10.A new in-vitro model to monitor HIV-1 proviral transcription by timer-fluorescence protein．Omnia 
Reda, Kazuaki Monde, Kenji Sugata, Akhinur Rahman, Wajihah Sakhor, Benjy JY Tan, Misaki Matsuo, 

Hiroaki Takeuchi, Yorifumi Satou．23rd Kumamoto AIDS Seminar 2022. 2022/10/31-11/2．ポスター 
 

11. Characterization of proviral genome among the HIV-1 infected individuals ．Samiul Alam Rajib, 
Wajihah Binti Sakhor, Misaki Matsuo, Akhinur Rahman, Omnia Reda, Benjy Jek Yang Tan, Md Belal 

Hossain, Shuzo Matsushita, Yorifumi Satou．23rd Kumamoto AIDS Seminar 2022. 2022/10/31-11/2．

ポスター 
 

12. Novel recombinant HIV model system reveals potential factor regulating the fate of HIV activation and 
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latency by parallel transcriptomic and epigenomic analysis．Wajihah Sakhor, Kenji Sugata, Benjy Tan 
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15. HAM 患者末梢血および脳脊髄液のシングルセル解析による HAM 病態解明と疾患サロゲートマーカ
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10. 倉光球、石塚賢治、久保田龍二、佐藤知雄、山野嘉久、他。イムノクロマト法による新規抗 HTLV-1 抗体検

査法の性能評価－他施設共同研究。第 8 回日本 HTLV-1 学術集会。2022 年 11 月 東京都 
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Ⅴ 外部資金獲得（代表者） 

 

感染予防部門 
 

（感染免疫学分野） 

1. 制度名：科研費 挑戦的研究（萌芽） 

研究課題名：途上国 HIV 治療プログラム脱落者の追跡、復帰啓発と病態解析 
 

2. 制度名：日本学術振興会 二国間交流事業 オープンパートナーシップ共同研究  

研究課題名：タンザニアにおける HIV 感染症と COVID-19 の感染制御に関する共同研究 
 

3. 制度名：科研費 基盤研究(B) 

研究課題名：広汎なコロナウイルスをカバーする CTL 抗原の探索とユニバーサルワクチンの開発 
 

4. 制度名：日本学術振興会 研究拠点形成事業-B.アジア・アフリカ学術基盤形成型  

研究課題名：熊本大学アフリカオフィスをハブとしたウイルス感染症の克服をめざす教育研究拠点 
 

5. 制度名：科研費 国際共同研究加速基金（国際共同研究強化(B)）  

研究課題名：東アフリカにおける既往感染症への交差免疫が COVID-19 病態に与える影響 
 

6. 制度名：科研費 基盤研究(C) 

研究課題名：新型コロナウイルス感染様式評価系の構築と関連分子の同定 
 

7. 制度名：公益財団法人内藤記念科学振興財団 内藤記念女性研究者研究助成金 

研究課題名：新型コロナウイルスにおける細胞間感染機構の解明と新規治療への応用 
 

8. 制度名：公益財団法人 武田科学振興財団 医学系研究助成 

研究課題名：HIV-1 Env と宿主膜蛋白質の動的相互作用がウイルス感染性および病態形成に及ぼす機

序の解明 
 

9. 制度名：公益財団法人 新日本先進医療研究財団 

研究課題名：生コロナウイルス感染細胞を用いた、抗ウイルス免疫応答およびウイルス伝播様式評価系

の構築 
 

10. 制度名：熊本大学アマビエ研究推進事業 

研究課題名：新型コロナウイルスワクチンで誘導される良質なヒト記憶 T 細胞の維持機構の解明 
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11. 制度名：AMED エイズ対策実用化研究事業 

研究課題名：HIV 感染細胞の異常を感知する新たなヒト自然免疫型 T 細胞の同定 
 

12. 制度名：文部科学研究費 国際共同研究加速基金（国際共同研究強化（A）） 

研究課題名：ヒト T 細胞受容体の交差反応性と構造情報に基づくウイルスの免疫逃避機序の解明 
 

13. 制度名：文部科学研究費 基盤研究（B） 

研究課題名：ヒト T 細胞の交差反応性を利用した新興・再興感染症制御法の開発 
 

（ゲノミクス・トランスクリプトミクス分野） 

1. 制度名：科学研究費 AMED・医療分野国際科学技術共同研究開発推進事業(佐藤 賢文) 

研究課題名：「ヒト T 細胞白血病ウイルス１型：シングルセル解析によるウイルス遺伝子発現の多様性解

析およびその制御機序解明研究」 
 

2. 制度名 ：科学研究費 AMED・エイズ対策実用化研究事業(佐藤 賢文) 

研究課題名 ：「革新的核酸解析技術による HIV 潜伏感染機序の解明と克服のための研究」 
 

3. 制度名：科学研究費 AMED 新興･再興感染症研究基盤創生事業（多分野融合研究領域）(佐藤 賢文) 

研究課題名：「多層的シングルセル研究による HTLV-1 関連病態予測サロゲートマーカーの探索とその

臨床応用」 
 

4. 制度名：科学研究費 文部科学省・基盤研究（B）(佐藤 賢文) 

研究課題名：「経時的感染者検体の多角的・高精細研究アプローチによる HTLV 病原性発現機序解明」 
 

5. 制度名：共同研究費 デンカ株式会社 (佐藤 賢文) 

研究課題名：「ヒトＴ細胞白血病ウイルス１型（HTLV-1）の細胞内ウイルス DNA および RNA の定量測定

系の確立」 
 

6. 制度名：科学研究費助成事業（学術研究助成基金助成金）基礎研究（C）（菅田 謙治） 

研究課題名：「H T L V-1 特異的 C T L が発現する H A M 関連遺伝子の探索」 
 

7. 制度名：科学研究費助成事業（基金分）（松尾 美沙希） 

研究課題名 ：「H T L V-1 感染による宿主細胞のエピゲノム動態と A T L 発症メカニズムの解析」 
 

8. 制度名：科学研究費助成事業（学術研究助成基金助成金）研究活動スタート支援（TAN BENJY JEK 

YANG） 

研究科題名 ：「Single-cell immune profiling of peripheral blood and cerebrospinal fluid of HAM/TSP 

patients for elucidation of immunoregulatory mechanisms and novel biomarker discovery」 
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病態制御部門 
 

（HTLV-1／ATL 病態制御学分野） 

1. 制度名：科学研究費基盤研究 C（中畑 新吾） 

研究課題名：HTLV-1 感染細胞の免疫回避戦略と発がん促進機構に関する研究 
 

2. 制度名：公益財団法人小林がん学術振興会 第 16 回がん薬物療法に関する先駆的治療法に対する研究

助成（中畑 新吾） 

研究課題名：成人 T 細胞白血病(ATL)における免疫抑制機構の解明と新規治療法開発 
 

（ウイルス病態学分野） 

1. 制度名：AMED  新興・再興感染症に対する革新的医薬品等開発推進研究事業」に係る公募（3 次公募）

（野村 拓志） 

研究課題名 新型コロナウイルス感染症（COVID-19）に対する T 細胞抗原認識の時間動態と病態関連

の解明 
 

2. 制度名：公益信託今井保太郎記念エイズ研究助成基金 公益信託今井保太郎記念エイズ研究助成基金 

2022 年度研究助成（野村 拓志） 

研究課題名 HIV 抗原発現が脳組織に与える影響の解析 
 

（感染・造血分野） 

1. 制度名：科学研究費基盤研究 B（鈴 伸也） 

研究課題名：HIV-1 潜伏感染細胞 fibrocytes の意義と特性の解明 
 

2. 制度名：AMED 研究費エイズ対策実用化研究事業（髙橋 尚史） 

研究課題名：HIV 潜伏感染ミクログリアモデルの作製と応用 
 

3. 制度名：科学研究費基盤研究 C（髙橋 尚史） 

研究課題名：成体組織に胎児期由来原始マクロファージが常在する意義の解明 
 

4. 制度名：日本血液学会 2022 年度研究助成（髙橋 尚史） 

研究課題名：胎生期マクロファージが長期生存する意義とそのメカニズムの解明 
 

（神経免疫学分野） 

1. 制度名：科研費基盤研究 B（久保田 龍二） 

研究課題名：HTLV-1 関連脊髄症（HAM）の自然免疫解析による病態解明と新規治療研究 
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治療研究部門 
 

（ウイルス情報テクノロジー研究分野） 

1. 制度名；科学研究費基盤研究 C（池田 正徳） 

研究課題名：SARS-CoV-2 レプリコンシステムによる N タンパク質 dimer 阻害剤の開発 
 

2. 制度名；科学研究費基盤研究 C（草野 秀一） 

研究課題名：HTLV-1 タンパク質による HIF-1α を標的とした感染細胞制御機構の解析 
 

（造血・腫瘍制御学分野） 

1． 制度名：日本医療研究開発機構（AMED）医療分野国際科学技術共同研究開発推進事業 

研究課題名：肝吸虫感染を起因とする胆管がんの PDX の開発と個別化医療への展開 
 

2. 制度名：中小企業経営支援等対策費補助金（戦略的基盤技術高度化支援事業） 

研究課題名：卓越した PDX モデル作製に有用な、ヒト由来貧食促進・抑制レセプターを持つアームドマク

ロファージ技術の開発 
 

3. 制度名：科学研究費助成事業 基盤研究（C）（一般） 

研究課題名：原発滲出性悪性リンパ腫の病態解析に基づいた治療法開発 
 

国際先端研究部門 
 

（分子ウイルス・遺伝学分野） 

1. 制度名：科学技術研究費補助金・基盤研究 (C) （池田 輝政） 

研究課題名：HIV-1 感染における DNA 脱アミノ化酵素群の真の役割の解明 
 

2. 制度名：熊本大学・アマビエ研究推進事業（池田 輝政） 

研究課題名：新型コロナウイルス感染における S タンパク質の役割の解明 
 

3. 制度名：内藤記念科学振興財団助成金（池田 輝政） 

研究課題名：新型コロナウイルス感染におけるスパイクタンパク質の役割の解明 
 

4. 制度名：持田記念医学薬学振興財団助成金（池田 輝政） 

研究課題名：新型コロナウイルススパイクタンパク質の詳細な機能解析 
 

5. 制度名：ワックスマン財団学術研究助成金（池田 輝政） 

研究課題名：新型コロナウイルス感染における宿主因子の新しい役割の解明 
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6. 制度名：科学技術研究費補助金・若手研究（Hesham Nasser） 

研究課題名：APOBEC3 family proteins mediates HIV-1 restriction in myeloid cells 
 

7. 制度名：AMED 新興･再興感染症に対する革新的医薬品等開発推進研究事業（Hesham Nasser） 

研究課題名：新型コロナウイルススパイクタンパク質の詳細な膜融合活性の解析 
 

トランスレーショナル・リサーチ部門 
 

（トランスレーショナルメディシン分野） 

1. 制度名：科学研究費若手研究（近藤 智子） 

研究課題名：大規模医療データベースを基盤とした薬剤有害事象早期検出システムの構築と実用性評

価 
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Ⅵ 外部資金獲得（分担者） 

 
感染予防部門 
 

（感染免疫学分野） 

1. 制度名：AMED (エイズ対策実用化研究事業)  

研究課題名：「中和抗体による HIV 感染症の治癒を目指した研究開発」CD4mc の臨床応用に向けた研

究及び HIV 増殖コントロールに関わる細胞性免疫の研究 
 

2. 制度名：AMED (エイズ対策実用化研究事業)  

研究課題名：国内流行 HIV 及びその薬剤耐性株の長期的動向把握に関する研究 
 

3. 制度名：文部科学研究費 挑戦的研究（開拓） 

研究課題名：革新的がん免疫治療のための HLA 非依存的 T 細胞受容体 T 細胞療法の開発 
 

4. 制度名：熊本大学病院研究活性化プロジェクト 

研究課題名：抗腫瘍効果を発揮する細菌由来リガンドの同定と免疫学的作用機序の解明 
 

（ゲノミクス・トランスクリプトミクス分野） 

1. 制度名 ：科学研究費 AMED・エイズ対策実用化研究事業（佐藤 賢文） 

研究課題名：「免疫学的リンパ組織解析に基づく HIV 感染症治癒戦略の構築」 
 

2. 制度名 ：科学研究費 文部科学省・基盤研究（C）（佐藤 賢文） 

研究課題名：「HTLV-1 陽性関節リウマチの炎症病態における IFN シグネチャーの解明」 
 

3. 制度名 ：科学研究費 文部科学省・基盤研究（C）（佐藤 賢文） 

研究課題名「成人 T 細胞白血病・リンパ腫の新規発症予測法の開発」 
 

4. 制度名 ：科学研究費 AMED 新興･再興感染症研究基盤創生事業（多分野融合研究領域）（佐藤 賢文） 

研究課題名：「EBV 感染・がん化機構解明のための多分野連携研究」 
 

病態制御部門 
 

（HTLV-1／ATL 病態制御学分野） 

1. 制度名；科学研費基盤研究 B（中畑 新吾） 

研究課題名：NDRG2 欠損による代謝異常に依存した成人 T 細胞白血病発症機構の解明 
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2. 制度名；科学研費基盤研究 C（中畑 新吾） 

研究課題名：低侵襲・効率的な胎内サイトメガロウイルス感染症診断のための新たなアルゴリズム開発 
 

（ウイルス病態学分野） 

1. 制度名：科研費 基盤研究(B)（野村 拓志） 

研究課題名：広汎なコロナウイルスをカバーする CTL 抗原の探索とユニバーサルワクチンの開発 
 

2. 制度名：科研費 国際共同研究加速基金（国際共同研究強化(B)）（野村 拓志） 

研究課題名：東アフリカにおける既往感染症への交差免疫が COVID-19 病態に与える影響 
 

（神経免疫学分野） 

1. 制度名：厚生労働科学研究費 難治性疾患政策研究（久保田 龍二） 

研究課題名：HAM ならびに類縁疾患の患者レジストリによる診療連携体制および相談機能の強化と診

療ガイドラインの改訂 
 

2. 制度名：AMED 新興・再興感染症に対する革新的医薬品等開発推進研究事業（久保田 龍二）  

研究課題名： HTLV-1 の総合的な感染対策に資する研究 
 

治療研究部門 
 

（ウイルス情報テクノロジー研究分野） 

1. 制度名：日本医療研究開発機構（AMED）（池田 正徳） 

研究課題名：実用化に向けた B 型肝炎新規治療薬の開発 
 

（抗ウイルス療法研究分野） 

1. 制度名：日本医療研究開発機構（AMED）（前田 賢次） 

研究課題名：高度免疫不全マウスを用いた HIV 残存ウイルスリザーバーの質的解析 
 

（造血・腫瘍制御学分野） 

1. 制度名：科学研究費助成事業 基盤研究（B） 

研究課題名：胃癌腫瘍免疫微小環境における 3 次リンパ構造の成熟機構の解析と抗体取得 
 

2. 制度名：日本医療研究開発機構（AMED）エイズ対策実用化研究事業 

研究課題名：マウスへの HIV 潜伏感染ミクログリア移植実験 
 

3. 制度名：日本医療研究開発機構（AMED）革新的がん医療実用化研究事業 

研究課題名：肉腫・脳腫瘍などの希少がんを対象としたゲノム解析による予防法・診断法・治療法の開発 
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4. 制度名：国立研究開発法人国立がん研究センター研究開発費研究事業 

研究課題名：PDX の効率的樹立とヒト化マウスへのモデル作製の応用に関する検討 
 

5. 制度名：科学研究費助成事業 基盤研究（B） 

研究課題名：新規 HIV-1 キャプシド（CA）阻害剤の開発と、CA 脱殻に関する新規機序の解明 
 

国際先端研究部門 
 

（分子ウイルス・遺伝学分野） 

1. 制度名：AMED 新興･再興感染症に対する革新的医薬品等開発推進研究事業（池田 輝政） 

研究課題名：公衆衛生危機管理上重要な新興再興ウイルス感染症を対象としたコンソーシアム研究の発

展的展開 
 

2. 制度名：AMED エイズ対策実用化研究事業（池田 輝政） 

研究課題名：Staple 核酸を用いた HIV 感染症の新たな治療法に関する研究基盤の創出 
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Ⅶ 特許出願（出願番号、出願日のみを記載） 

 

感染予防部門 
 

（感染免疫学分野） 

1. 出願番号：特願 2022-166518  出願日: 2022 年 10 月 17 日 
 

（ゲノミクス・トランスクリプトミクス分野） 

１． 出願番号：特願 2022-110810 号  出願日：2022 年 7 月 8 日 
 

病態制御部門 
 

（神経免疫学分野） 

１． 出願番号：特願 2022-176781 号  出願日：2022 年 11 月 2 日 
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Ⅷ 賞罰 

 

感染予防部門 
 

（臨床レトロウイルス学分野） 

1. 松下修三 令和 4 年度 日本エイズ学会 学会賞 （シミック賞） 
 

（感染免疫学分野） 

1. 豊田真子 令和 4 年度 日本エイズ学会 ECC 山口メモリアルエイズ研究奨励賞 
 

2. 本園千尋 令和 4 年度 熊本大学研究業績表彰 
 

3. 本園千尋 令和 4 年度 熊本大学ヒトレトロウイルス学共同研究センター ベストペーパー賞 最優秀賞 
 

病態制御部門 
 

（HTLV-1／ATL 病態制御学分野） 

1.  中畑新吾  令和４年度 鹿児島大学医学部医学科ベストティーチャー賞 
 

（神経免疫学分野） 

1. 土元香菜子 第 26 回日本神経感染症学会総会・学術大会 大会会長賞 
 

2. 土元香菜子 令和 4 年度 鹿児島大学進取の精神学生表彰 最優秀賞 
 

国際先端研究部門 
 

（分子ウイルス・遺伝学分野） 

1. 池田 輝政 令和 4 年度 熊本大学研究業績表彰 
 


